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 مقاله پژوهشي 

 زخم  ي ماري ببا  CD14 ژن 159C>T-سمي مورف  يارتباط پل يبررس
  ران) ي(شمال ا لاني ت استان گي در جمع يلوريکوباکترپي عفونت هل وک  ي پپت

  
  * ٢ي رسول زحمتکش رودسر، ١طناز کمونه

 
  1403/ 04/05تاریخ پذیرش  04/1403/ 09تاریخ دریافت 

 
 يده چک

را عفونت به    ي گوارش يهازخم  ي امروزه عامل اصل. شودي م عشر  ي ا اثنيمعده   يباز در پوشش داخل  يهازخم جاد ي ک باعث ايزخم پپت ي ماري ب: هدف و  زمينه پيش
و   يمنيا  يهاپاسخ ه  يدر مراحل اولبوده که   ييايمحصولات باکتر  ييجهت شناسا،  يالگو در غشاء سلول  ييرنده شناسايک گي  CD14.دانند ي م  يلور يکوباکتر پيهل

کل  يالتهاب ا   دارد.  ي دينقش  از  تحقيهدف  بررس ي ن  ب  يق  پل ي ارتباط  ب  CD14ژن    C159Tسم  يمورف  ين  پپتيدر  زخم  به  مبتلا  عفونت  يماران  با  همراه  ک 
  است.  يلور يکوباکترپيهل

،  بافت معده ي وپسياز ب ي ژنوم DNAقرار گرفتند. پس از استخراج  ي موردبررسفرد سالم  ۱۲۳مار و يفرد ب ۱۳۷،  يشاهد ين مطالعه مورديدر ا: مواد و روش کار
)  ۲۶  شي رايو( SPSS افزارنرم با استفاده از   هاداده ز ين شد. آنالييتع ARMS-PCR Tetra primerماران و گروه کنترل با استفاده از روش يدر ب هاژنوتيپ  يفراوان 

  صورت گرفت. 
ب  CC,CT,TT  يهاژنوتيپ   يفراوان:  هاافتهي ترتيدر  به  ترت  درصد۳۳/ ۵و    درصد۶/۴۱،  درصد۸/۲۴ب  يماران  به  افراد سالم  در  و    درصد۱/۴۳،  درصد۸/  ۹ب  يو 
وجود دارد    يلوريکوباکترپيک و عفونت هليزخم پپت  يماريبا ب CD14 ژن C159Tسم يمورف ين پل يب  يمعنادارنشان داد که ارتباط   يز آماريبود. آنال درصد۳/۴۷
)۰۰۰۳/۰ =P .(  

ک و  يزخم پپت  ي ماريب  ي ک عامل خطر براي  تواني مرا    CD14ژن    159C>T-ت  ي در موقع  Tنشان داد که حضور آلل    ي ز آماريج آنالينتا:  گيرينتيجه بحث و  
  . است لازم  تربزرگ  يهات ي جمعو مطالعه در  CD14ژن  ي سم هايمورف ي ر پليسا ي مطرح نمود. اگرچه بررس ي لوريکوباکترپيعفونت هل
 سم يمورف يپل، کيزخم پپت،  يلوريکوباکترپيهل، CD14: هاکليدواژه 
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  مقدمه

دردناک قسمت   ي هازخماز   يکي ، )PUD( کيپپت زخم  ي ماريب
. علت  شودي مجاد  يدستگاه گوارش بوده که در معده و دوازده ا   ييبالا

پپت  زخم  بالايبروز  ترشح  س ياس  ي ک  عدم  و  معده  دفاعيد    يستم 
اس  يب ناشيمخاط معده در برابر آس ا است د معده  ياز    ي ماري ن بي. 

وع آن در طول عمر  ياست و ش يانسان  ي هاي ماريب  ترينشايعاز    يکي
ک در مردان  يوع زخم پپتي زان شي م  .)۱درصد است (  ۱۰تا    ۵ک فرد  ي

جهان رو به   هاي جمعيت وع آن در  ي باهم برابر بوده و ش  باًي تقرو زنان  
  يپزشک  ي ک مشکل جدي  عنوانبه ک  يش است. امروزه زخم پپتيافزا 

شاست مطرح   ب ي .  پپت  ي ماريوع  ا يزخم  در  درصد    ۱۵تا    ۶ران  ي ک 

 
  ران يتنکابن، ا ،ي، دانشگاه آزاد اسلامواحد تنکابن ،يستيدانشکده علوم ز ، يو مولکول ي سلول ي شناس ست يارشد ز ي کارشناس ١
  مسئول)  سنده ي(نو راني تنکابن، ا ، يواحد تنکابن، دانشگاه آزاد اسلام ،يستيدانشکده علوم ز ، يو مولکول ي سلول  يشناس  ستيز ار ياستاد ٢

کامل    طوربهک  يعلت بروز زخم پپت  .)۲است (  يزان جهانيشتر از م يب
و هم عوامل   يطيعوامل مح  همآن در بروز    يول،  ست يشناخته شده ن

هلباشنديمل  يدخ  ي کيژنت عفونت    ترينشايع از    ي لوريکوباکترپي . 
ت  يدرصد از جمع  ۵۰ش از  يدر انسان بوده و ب  ييايباکتر ي هاعفونت 

زخم    ي ماري جاد بيدر ا   يک عامل اصليجهان را آلوده نموده است.  
که   انددادهاست. مطالعات نشان    ي لوريکوباکترپ يک عفونت هليپپت 

از  يب پپت   درصد۹۰ش  زخم  به  مبتلا  افراد  دارا ياز  به    ي ک  عفونت 
(  ي لوريکوباکترپيهل باکتري  ي لوريکوباکترپ يهل  .)۴،  ۳هستند    ي ک 
 ي اپ  ي هاسلول   توانديماست که    يگرم منف  يچيل مارپ يکروآئروفيم
موس يمعده    ياليتل نمايا  آلوده  را  معده  حاضر    .ديون  حال  در 



 و همکاران طناز کمونه   با بيماري زخم پپتيک و عفونت هليکوباکترپيلوري در جمعيت استان گيلان (شمال ايران) CD14ژن  ۱۵۹C>T-بررسي ارتباط پلي مورفيسم
 

٢٦٦  

،  ت مزمنيگاستر  جادکنندهيا   يعامل اصل  عنوانبه   ي لوريکوباکترپيهل
مطرح   معده  سرطان  و  معده  عفونت  است زخم  به    مدتيطولان. 

  .)٥،  ٤است (و التهاب بافت معده همراه  يب سلوليکوباکتر با آسيهل
ا  به  باکتريعفونت    پوشش   در  مزمن  يالتهاب  ي هاواکنش   باعث   ي ن 

ا   يمخاط توسط چند محصول    يالتهاب  ي هاواکنش ن  يمعده شده و 
  يطورکلبه .  ديآيم  به وجود  OipAو    VacA  ،CagAمانند    ييايباکتر

 يديعامل کل  يگرم منف  ي هاي باکتر  )LPS(  ي دهايساکار  يپوپليل
ا  هستند.  التهاب  کننده  مختلف  يالقاء  عوامل    دشده يتول ن 

باعث   شدهشناختهزبان  يم  ي هارنده يگتوسط    هاسميکروارگانيم و 
  ).٦گردند (يم يذات يمنيا  ي هاواکنش  ي اندازراه

 براي   يذات  يمنيا   ياختصاص  گيرنده يك  CD14  ن يپروتئ

بوده که    يگرم منف  ي هاي باکتر ي گاندهاير ليساكاريدها و سا ليپوپلي
هدا   ي دفاع  ي هاسم يمکان  شدن   فعال  و   يمنيا   ي هاپاسخت  يباعث 

ا   يالتهاب  ي هان يتوکيس  ي آزادساز  با  زبانيم  يذات  يمنيا  جاد يو 
 ). ژن۷گردد (يممعده    ياليتل  ياپ  ي هاسلولدر    يالتهاب  ي هاپاسخ

CD14 5 ي گاه ژني و در جا ۵کروموزوم شماره  ي بر روq23-31   قرار
دارا  و  ژن  است اگزون    ۲  ي داشته  محصول   .CD14  پروتئي ن  يک 

  ۳۷۵) و ScCD14( لودالتونيک  ۵۵  يمتصل به غشاء با وزن مولکول
سطح    شدهواقع ن  يکوپروتئ يگل  کي  CD14  است.  نهيدآمياس در 

توسط    طوربهکه    است   يسلول و ،  هات يمنوس عمده  ماکروفاژها 
  يذات يمنيستم ا يدر س ي ديک مولکول کليو  دشده يتولها ل ينوتروف

ا ياول  ي هاپاسخ در    CD14که    شدهمشخص .  )٩،  ٨(  ت اس و    يمنيه 
دارا    ينقش مهم  يالتهاب تغاست را  ژنتيي.    CD14  در ژن  يکي رات 

داده و به دنبال    ريي را تغ  CD14  نيان و ساختار پروتئ ياست ب  ممکن
  LPS  به   CD14 اتصال.  قرار دهد  ري تأثتحت    را  CD14 آن عملکرد

شدن  ييايباکتر فعال  به  التهابيپ  ي هاسيتوکين  منجر  مانند    يش 
TNF-α   دنبال به  و  واکنش  گشته  م  يتنظ  يالتهاب  ي هاواسطهآن 

امروز پنج پل  ).١٠(  گردديم در    ي ديسم تک نوکلئوتيمورف  يتا به 
  C159T  گاهيجا،  هاآن ن  يدر ب   کهشده    ييشناسا CD14 پروموتر ژن

  ژن   C159Tگاه  ي سم جايمورف  يپل.  است برخوردار    ي شتريت بياز اهم
CD14   يسيفاکتور رونوبه  ه اتصال  يناح  در lSp گاه  ين جاي. ا قرار دارد

ن  يا  در   Tبوده و حضور الل  رگذار يتأث ار يبس CD14 ان ژن يب ي بر رو
افزا گاه  يجا بيباعث  رو CD14 انيش  ش  يافزا   و  هات يمنوس   ي بر 

مولکول  ).  ۱۱(  گردديم  ياليتل  ياپ  ي هاسلول در    يالتهاب  ي هاپاسخ
گنال  يباعث انقال س  LPS  ييق شناساياز طر  CD14 متصل به غشاء

ر  يمس ي اندازراه و ماکروفاژها و  هات يمنوس ي سازفعال و  يسلولدرون 
(يم  يمنيا   ي هاسلول در    يذات  يمنيا  ب ).  ١٣شود  زخم    ي ماريدر 

  متصل  CD14  رندهيبه گ   توانديم  ي لوريکوباکترپ يهل  LPSک  يپپت 
 گشته و به دنبال آن مقدار  هات يمنوسو   CD14 ت يشده و باعث فعال

CD14    تيدرنها.  ابدييمش يافزا   يتوجهقابلزان  يبه م  هات يمنوس و 

شدن   فعال  و    يضدالتهاب  ي هاسيتوکين ،  يالتهاب   ي هاژن با 
  گردنديمب بافت معده  يگشته و باعث آسد  يآزاد تول  ي هاکال يراد

ا يينشان داده شده که تغ  ).١٤( ممکن است بر    يذات  يمني رات در 
 ي عفون  ي هاي ماريب به تنوع    جهيدرنت ر گذاشته و  يتأث  يمنيا   ي هاپاسخ

ک  يزخم پپت ي ماريت بي). با در نظر گرفتن اهم ۱۵،  ۱۴( کمک کند
ار  ين نقش بسيران و همچن يدر ا  يع گوارشيشا ي ماريک ب ي عنوانبه

فاکتور   شناساي  عنوانبه   CD14مهم  در  مهم  عامل    ييک 
تنظ   ي لوريکوباکترپيهل ا ياول  ي هاپاسخ م  يو  ،  زباني م  يذات  يمنيه 

فوق   پليب  ارتباط   يبررس  منظوربه پژوهش  جايمورف   ين  گاه  يسم 
C159T  ژن    ي ه پروموتريواقع در ناحCD14  ک  يزخم پپت  ي ماريبا ب

  رانيلان از شمال ا يگت استان  يدر جمع  ي لوريکوباکترپيو عفونت هل
  .صورت گرفته است 

  
  وش کاررمواد و 
ا  مورديدر  مطالعه  زخم  يب   ۱۳۷،  ي شاهد  - ي ن  به  مبتلا  مار 

  عنوانبه فرد سالم  ۱۲۳و   ي لوريکوباکترپي ک همراه با عفونت هليپپت 
بر اساس جدول    هانمونه. تعداد  قرار گرفتند  يموردبررس  گروه کنترل

مار  يافراد ب  يوپسيب  ي هانمونه  يآمد. تمام  به دست استاندارد مورگان  
ه توسط پزشک فوق تخصص گوارش  يص اوليو کنترل پس از تشخ

نه کامل افراد و يشدند. پس از معا  آوري جمع   ين آندوسکوپيدر ح
از    يوپسي ک بي، ين آندوسکوپياز هر فرد در ح،  اوره آز  تست انجام  

شرکت در   آگاهانه  نامهرضايت ماران  ياز همه به شد.  يبافت معده ته
ته اخلاق دانشگاه آزاد  يو کم   ي نکيه هلسيپژوهش با توجه به اعلام

معيدر  ياسلام شد.  بيافت  انتخاب  به  ،  مارانيار  مبتلا  زخم  افراد 
ر  يمبتلا به سا  افراد   بود.  ي لوريکوباکترپيک همراه با عفونت هليپپت 

افراد سالم   زي گروه کنترل ناز مطالعه خارج شدند.  معده ي هاي ماريب
به عفونت هل ابتلا  پپت  ي لوريکوباکترپيبدون  و  يو زخم  ک در خود 

و    يمار و کنترل بوميافراد اعم از ب   يتمامک بودند.  يبستگان درجه  
افراد    لانيگساکن   و  مسافر   يربومي غبوده  مطالعه حذف    زي ن  و  از 
استخراج    هانمونه   شدند. ک  يشگاه ژنتيبه آزما  يژنوم  DNAجهت 

  ي نگهدار  - C  0 ۷۰زر ي در فر  ييستخراج نهاا فرستاده شد و تا زمان  
  شدند.

  : ي ژنوم  DNAاستخراج 
بافت    يژنوم  DNAاستخراج   کاز  از  استفاده   Gppت  يبا 

solution ران) بر اساس دستور کار آن انجام  ي ا ، (شرکت ژن پژوهان
  يکمز  ي مورد آنال  ياستخراج شده جهت بررس  يژنوم DNA  د. يگرد

  قرار گرفت.  (الکتروفورز آگارز) يفي) و کي اسپکتروفوتومتر(
 : Tetra Primer ARMS-PCR انجام واکنش

شناسا جايمورف  يپل  ييجهت  بخش    - C>T  ۱۵۹  گاه يسم  در 
روش    CD14 ژن  ي پروموتر   Tetra Primer ARMS-PCRاز 



 ۱۴۰۳ ريت ، ۴، شماره ۳۵دوره   مجله مطالعات علوم پزشکي 
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باکترپ يهل  يابيرد   ي برا   استفاده شد. پرا ياز    ي لوريکو  مر  يک جفت 
2,H1H  سم  يمورف   ي و پلC159T    مربوط به پروموتر ژنCD14    از

پرا  اختصاصيچهار  )  دانمارک  TAG Copenhagenشرکت  (  يمر 
) شد  اختصاص۱جدول  استفاده  و  ي).  پرا ت  سايصحت  در  ت  يمرها 

و دي گرد  کنترل ،  بلاست   NCBIمرجع   هر  واکنش  ي.  در    PCRال 
نها   ۱،  يژنوم  DNAتر  يکرول يم   ۳:  شامل  تري کروليم  ۲۵  ييحجم 

 2Xکس ي تر مسترمي کروليم ٥/١٢، مرهاي تر از هرکدام از پرا يکرول يم

Red mastermix  )دانمارک)    - کونيآمپل کشور    ۵/٥و  ساخت 
استرتر آب  يکرول يم جهت    يي نه دماي ط بهيانجام شد. شرا ل  يمقطر 

واسرشت :  شامل،  ديم گرديدر سه مرحله تنظ   PCRانجام واکنش  

کل با برنامه  يس   ۳۵،  قهيدق   ۵به مدت    c0  ۹۵  ي در دما هياول  ي ساز
c0  ۹۴ )۳۰ يثان(ه  ،c0۵/۵۸ )۴۵ يثان(ه ،c0۷۲ )۶۰ ت يدرنهاه) و  يثان  

نها گسترش  مدت    c0۷۲در    ييمرحله  دستگاه  يدق   ۱۰به  در  قه 
افته  ير  ي) انجام شد. محصولات تکث کايآمر  Bio radکلر (مدل  يترموسا

الکتروفورز    درصد ۲ژل آگارز    ي انجام واکنش بر رو  يدرست  د ييتأ  ي برا 
  Gel documentationدستگاه    ي باندها بر رو  ي آشکارسازد.  يگرد

ژنوتا)  کايآمر  Bio Radشرکت  ( صحت  جهت  شد.  ،  نگيپ يانجام 
هتروزيهموز   ي هانمونهاز    درصد ١٠ و  مغلوب    طور به گوت  يگوت 

 پ شدند. ين ژنوت ييانتخاب و دوباره تع يتصادف

  PCRجهت  مورداستفاده ي مرهايپرا  يتوال: )۱(جدول 
 نام آغازگر   ي دينوکلئوت يتوال  اتصال  يدما

TM=61.3 5'- AGGATGCGTCAGTCGCAAGAT -3' H1 
TM=61.5 5'- CCTGTGGATAACACAGGCCAGT  -3' H2 
TM=59.4 5'- CTCCAGAATCCTTCCTGTTACGAC-3' Inner for C allele 
TM=61.7 5'-TGTAGGATGTTTCAGGGAGGGGTA-3' Inner for T allele 
TM=62.5 5'- TTGGTGCCAACAGATGAGGTTCAC-3' Outer Forward 
TM=63.1 5'- TTCTTTCCTACACAGCGGCACCC-3/ Outer Reverse 

  
  :  يل آماريتحل

 ي فراوان. انجام شد )۲۶ش يرا ي(و SPSS افزارنرم با هاداده ز يآنال
قرار گرفت.    يابيمار و کنترل مورد ارزيدر دو گروه ب   يو آلل  يپي ژنوت
مار  يدر دو گروه ب يو آلل يپي بودن تفاوت ژنوت دارمعني يبررس ي برا 
  P>٠/ ٠٥،  ن آزمونيا در  استفاده شد.    Chi-squareآزمون  ،  کنترلو  

در دو گروه    هاژنوتيپ ج  يبودن اختلاف نتا  دارمعني سطح    دهندهنشان
جهت  ، CI %95و  Odds Ratioن از يهمچن  .باشديممورد مطالعه 

مورد    ي ماري سم فوق در بروز بيمورف  يپل  ياحتمال  ري تأثزان  يم  يبررس
  نظر استفاده شد. 

  
  هاافتهي

قرار گرفتند. در    ينفر مورد بررس  ۲۶۰ مجموعاً  در مطالعه فوق
نفر مرد و   ۵۷نفر زن و در گروه شاهد  ۷۴نفر مرد و   ۶۳مار ي گروه ب

ن  يانگيسال با م   ۶۹تا    ۳۲مار  ي گروه ب  يدوده سنح نفر زن بودند. م  ۶۶
سال با    ۷۲تا    ۲۳گروه کنترل    يمحدوده سن  و  ٧/٥٣  ±  ٤/٩  يسن

سنيانگيم و    ازنظر  ي دارمعني تفاوت  .  بود  ٥/٦٤  ±   ٦/١١  ين  سن 
پس از   .)P<٠٥/٠نشد (مار مشاهده  ي جنس در دو گروه کنترل و ب

ک  ياز  ي لوريکوباکترپيحضور هل ديي تأ ي برا ، يژنوم DNAاستخراج 
 23Sجفت باز از ژن    ۳۰۵به طول    ي ا قطعهر  يمر جهت تکث يجفت پرا 

rRNA    کنترل (در  آزمامثبت  صحت  شد.  يجهت  استفاده  ش) 

،  CD14ژن    - C>T۱۵۹  سميمورف   ي پل  يابيرد  ي برا ن  يهمچن
ر  ين ژن تکث يجفت باز از ا   ۲۲۷و    ۳۸۴،  ۵۶۱  ي هاطول به    يقطعات

(تصو پرا ۱  ر يشدند  برا   ي مرهاي ).  شده    يپل  يبررس  ي استفاده 
جايمورف فوق  ي سم  قطعه    بودند  اي گونهبه گاه  باز  ۵۶۱که    ي جفت 

قطعه    و  Cمربوط به آلل    ي جفت باز  ۳۸۴قطعه  ،  مربوط به کنترل
  ). ۱ر يتصوباشد (ي م Tمربوط به آلل   ي جفت باز ۲۲۷

نتا به  توجه  آمدهيبا  دست  به  ب،  ج  افراد  فراوانيدر   ي مار 
ترت   CC,CT,TT  ي هاژنوتيپ  و    درصد۶/۴۱،  درصد۲۴/ ٨ب  يبه 

ترت  و   درصد۵/۳۳ به  سالم  افراد  و    درصد۳/۵۳،  درصد۲۹/ ۳ب  يدر 
آزمون  با    بود.  درصد۳/۱۷ به  آمار  Chi-Squareتوجه    ي اختلاف 

مطالعه  يب  CT,TT  ي هاژنوتيپ   در  ي دارمعني مورد  گروه  دو  ن 
ب   TT  ،۷ /۲پ  يژنوت  ي افراد دارا   مشاهده شد.   شتر در معرض يبرابر 

پپت  به زخم  - ٤/   ٩٢،  P= ٠٠٠٣/٠،  =٧٥/١٢χ2باشند (ي مک  يابتلا 
٤٨/١  =CI  ،٧٠/٢ =OR  .( آلل موتانت    يز فراواني ن  يآلل  يفراوان  ازنظر
T   بود. با توجه    درصد٤/٣٠و در گروه کنترل    درصد٦/٤٥ماران  يدر ب

در دو گروه    يآلل  يدر فراوان  ي دارمعني   ي اختلاف آمار  χ2به مقدار  
(مشاهده   ،  CI=  ١/ ١٩- ١/   ٨٨،  P= ٠٠١/٠،  =χ2 ٥٤/١٢شد 

٤٩/١ =OR.(  با توجه به نسبت شانس بدست آمده آلل  T    احتمال
. با در نظر گرفتن  دهديمش يبرابر افزا  ۱/ ۴۹ک را يابتلا به زخم پپت

،  T  يآلل  يو فراوان  CT,TT  ي هاژنوتيپ   يدر فراوان  دارمعنيتفاوت  
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ک فاکتور خطر  ي  عنوانبه گاه فوق  يرا در جا  Tحضور آلل    توانيم
مطرح نمود..    ي لوريکوباکترپ يو عفونت به هل  ي ماريشرفت بيپ  ي را ي

ژنوتيهمچن آلل    CCپ  ين  مهم  Cو  عامل  ي  عنوانبه  ينقش  ک 

و    ي ماريسک ابتلا به ب يو کاهش ر  ي ماري ه بيمحافظت کننده بر عل
 دارد.   ي لوريکوباکترپ يعفونت به هل

  CD14ژن    159C>T- گاه يجا سميمورف  يپل يو آلل يپيژنوت يفراوان: )۲(جدول 
 OR(95%CI) P value ١٢٣=Nتعداد کنترل (درصد)   ١٣٧=Nدرصد) (  مارانيبعداد ت  ها آلل و هاژنوتيپ

CC  )٥٩)٪ ٩/٤٧( ٤٦)٪ ٥/٣٣ Ref  -  
CT  )٠/ ٠١٣  ٤٤/١)٠٧/١- ٩٣/١( ٥٣)٪ ١/٤٣(  ٥٧)٪ ٦/٤١ 

TT  )٠٠٠٣/٠  ٧٠/٢)٤٨/١- ٩٢/٤( ١١)٪ ٩/٨( ٣٤)٪ ٨/٢٤ 

CT+TT )٠/ ٠١٨  ٢٧/١)٠٣/١- ٥٧/١( ٦٤)٥٢(  ٩١)٪ ٤/٦٦ 

C  )١٧١)٪ ٥/٦٩( ١٤٩)٪ ٣/٥٤ Ref  -  
T  )٠/ ٠٠١  ٤٩/١)١٩/١- ٨٨/١( ٧٥)٪ ٤/٣٠( ١٢٥)٪ ٦/٤٥  

).  B( CD14ژن   C159Tسم  يمورف ي) و پلA( ي لوريکوباکترپ يهل يابيرد ي برا  PCRمربوط به محصولات  درصد٢ژل آگارز : )١(ر ي تصو
نشان دنده حضور   ٤و  ٣، ١ ي هاچاهک، ي جفت باز ١٠٠ ي مربوط به مارکر مولکول Mچاهک ، جفت باز ٣٠٥به طول  ي ا قطعه: Aر  يتصو

جفت   ١٠٠ يمربوط به مارکر مولکول، Mاهک چ: Bر  ي. تصوباشديم  )ي لوريکوباکترپ ي(عدم حضور هل يکنترل منف ٢و چاهک  ي لوريکوباکترپيهل
و   ۵۶۱ ي هاطول به  يقطعات TTپ  يمربوط به ژنوت ٢چاهک ، جفت باز ۳۸۴و  ۵۶۱ ي هاطول به  يقطعات CCپ  يمربوط به ژنوت ١چاهک ، باز

  جفت باز.  ۵۶۱و  ۳۸۴،  ۲۲۷ ي هاطول به  يقطعات CTپ يمربوط به ژنوت  ٣چاهک جفت باز و  ۲۲۷
  

گوت مغلوب و  يهموز  ي هانمونهاز    ي تعداد،  يينها  دييتأجهت  
پس از انجام واکنش  شدند (  يابي  يتوال  يتصادف  طور به گوت  ي هتروز

توالي مراز  يپل با    ي).  تصو  TTو    CT  ي هاژنوتيپ افراد    ۲ر  يدر 
  ). ۲ر يتصوگردد (يممشاهده 

  CTپ يبا ژنوت  ي فرد Bو بخش   TTپ  يژنو به  ي فرد  A. بخش CD14ژن    C159T  گاهي سم جايمورف يپل ين توالييتع: )٢(ر ي تصو
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  گيري نتيجهو  بحث

از   ا هدف  تحق يانجام  بررسين  پل  يق  تک  يمورف  يارتباط  سم 
  CD14 ژن  ي واقع در بخش پروموتر  C159Tگاه  يجا  ي دي نوکلئوت

  ي لوريکوباکترپ يک همراه با عفونت هليماران مبتلا به زخم پپت يدر ب
عفونت    ي ک دارا يمار مبتلا به زخم پپتيب   ۱۳۷ن مطالعه  يبود. در ا 

در    يو آلل  يپي ژنوت  يفراوان  ازنظرفرد سالم    ۱۲۳و    ي لوريکوباکترپيهل
ج  ي. بر اساس نتاقرار گرفتند  يمورد بررس  CD14ژن    C159Tگاه  يجا

و    )TT  پ يژنوت(  يپيژنوت  يفراوان  ازنظرهم   ي دارمعنيارتباط  ،  ي آمار
پپت )  T(آلل    يآلل  يفراوان  ازنظرهم   زخم  عفونت  يبا  و  ک 

شد.  ي لوريکوباکترپيهل نتا  مشاهده  به  توجه  آمدهي با  بدست  ،  ج 
ک  ي  عنوانبه را    CD14ژن    C159Tگاه  يدر جا  Tآلل  حضور    توانيم

خطر   به    ي برا عامل  پپت   ي ماري بابتلا  به  ک  يزخم  عفونت  و 
و   يک فاکتور محافظتي عنوان بهرا  CCپ  يو ژنوت  ي لوريکوباکترپيهل

 ب يآس ي نوع ي ک به معني. زخم پپت نمودمطرح سک ابتلا يکاهنده ر
ن  يبوده که به علت عدم تعادل ب دستگاه گوارشرمخاط  يو ز  يمخاط

ا زخم دوازدهه در  يبدن بصورت زخم معده    يعوامل مهاجم و تدافع
،  کيپپت  زخم  بروز  يک عامل اصلي.  گردديمجاد  يدستگاه گوارش ا 

  ي لوريکوباکترپ يعفونت مزمن هل  ا ي  ي لوريکوباکتر پي ر هلي کث توجود و  
ا   ).۱۵باشد (يم در شدت و    يار مهمينقش بس   ي کيمونوژنت يعوامل 
التهاب  يپ .  ندينمايمفا  يا   ي لوريکوباکترپيعفونت هل  واسطهبه شرفت 

تغ داده که  نشان  ا يي مطالعات  رو  يذات  يمني رات  بر  است    ي ممکن 
زا    يمنيا   ي هاپاسخ تنوع   به عوامل عفونت  باشد  گذار    ر يتأثنسبت 

)۱۶.( CD14  ا   ييک مولکول شناساي  عنوانبه   يمنيالگو در پاسخ 
اصليگ،  يذات  يهاي باکترد شده توسط  يتول LPS ييشناسا  ي رنده 

متصل به غشاء با   CD14است. مولکول   H.pylori مانند يگرم منف
عفون  LPS  ييشناسا س،  يعوامل  انتقال  به  يباعث  گنال 

 ين هايتوکيسا  يالتهاب  ي هاپاسخسلول و    ي پلاسما  ي هان يپوپروتئيل
ر  يم مسيهمورال و تنظ  يمنيا   ي هاپاسخ م  يت تنظيو در نها  يسلول

در   تليتل  ياپ  ي هاسلول آپوپتوز  اندو  و  (يمال  يال    يپل).  ۱۷گردد 
بر   CD14 ژن  ي ه پروموتريواقع در ناح  C159Tگاه  يسم جايمورف

ار  يبس CD14ن  يد پروتئيسطح تول خصوص به  CD14 ان ژنيب ي رو
  ).۱۸باشد (ي م مؤثر

Zhao  سرطان    مار مبتلا بهي ب  ۴۷۰  ي با مطالعه بر رو  و همکاران
دارا  هل  ي معده  پل،  ي لوريکوباکترپ يعفونت  که  دادند    يگزارش 

ش خطر  يبا افزا   CD14 ژن  ي ه پروموتريناح  ي عملکرد  ي سم هايمورف
  يمطرح م  ي لوريکوباکترپ يعفونت هلو  سرطان معده    ي ماريب  ي برا 
  ي ز و مورديک مطالعه متاآناليو همکاران در    Gong).  ۱۹(  اشندي

پل  ي شاهد ارتباط  با    CD14ژن    159C/T-سم  يمورف  يمستقل 
با مطالعه بر    هاآن قرار دادند.    يسرطان معده را مورد بررس  ي ماريب

ر  يين تغيب  ي معنادارچ ارتباط  يماران مبتلا به سرطان معده هيب  ي رو
و سرطان معده مشاهده نکردند. اما    - ۱۵۹گاه  ي جا  ي ديتک نوکلئوت

پ  ين مدل مغلوب (ژنوت يب  ي دارمعنيارتباط    هاآن ز  يمطالعه متاآنال
TT(   گزارش دادند    هاآن با سرطان معده نشان داد.    سميمورف   ي ن پليا

فاکتور    ک ي  توانديم  CD14ژن    159C/T-گاه  يدر جا  TTپ  يکه ژنوت
  ي ک مطالعه مروريدر ).  ٢٠(  سرطان معده باشد  ي برا   ي کيخطر ژنت

  CD14ژن    159C/T-سم  يمورف  ينقش پل،  و همکاران  Wangگر  يد
انواع   به  ابتلا  استعداد  بررس  يانسان   ي هاسرطان در  مورد  قرار    يرا 

نت متاآناليدادند.  مطالعه  که  هاآن ز  يجه  داد  سم  يمورف  يپل   نشان 
ک حاد و سرطان  يلنفوبلاست   يبا لوسم  CD14ژن    C159Tگاه  يجا

بوده مرتبط  ه،  پروستات  ارتباط  ياما  ا يب   ي معنادارچ  پلين    ين 
سايمورف و  (وجود    هاسرطانر  يسم  و    Triantafyllou).  ۲۱ندارد 

سوء    و   CD14 ژن  C159Tگاه  يسم جايمورف  يارتباط پل،  همکاران
ماران  ي ب  ي با مطالعه بر رو  هاآن قرار دادند.    ي هاضمه را مورد بررس

نشان دادند    ي لوريکوباکتر پ يمبتلا به سوء هاضمه همراه با عفونت هل 
سوء   ي معنادارارتباط  CD14ژن   C159Tگاه  ي سم جايمورف  يپل که

آلل    هاضمه و  برا   فاکتور ک  ي  عنوانبه را    Tداشته    ي ماري ب  ي خطر 
 که   ي افراد،  مطالعات نشان دادهجه  ي نت).  ۲۲(  نمودند  يمذکور معرف

ه  يناح  - ۱۵۹گاه  يدر جا  هستند و  ي لوريکوباکترپ يعفونت هل  ي دارا 
  طور به هاآن التهاب مخاط معده ، دارند Tآلل   CD14ژن    ي پروموتر
  ). ۲۳بابد ( يش ميافزا  ي ري چشمگ

 ها ي ماريبر  يسا  با  CD14ژن    159C/T-سم  يمورف  يارتباط پل
ا  و  يدر  و  قرار گرفته  مطالعه  مورد    هاجمعيت   گريدران  زارع  است. 

پل،  ت مشهديدر جمعهمکاران   ه  يناح  C159Tسم  يمورف  يارتباط 
در    CD14ن  يپروتئ   يمقدار سطح سرمرا با    CD14ژن    ي پروموتر

آلرژيني ر  ي ماريب را  يت  بررسک  دادند  يمورد  نت قرار  مطالعه  ياي.  ج 
ت  ين ير  ي ماري با ب CD14ژن    C159Tسم يمورف ينشان داد پل هاآن

آلل  يآلرژ و  داشته  ارتباط  فاکتور خطر  ي  عنوانبه را    Tک    ي برا ک 
در سرم   CD14 مقدار اعلام کردند که هاآن نمودند.  يمعرف ي ماريب

و   بوده کيت آلرژ ين يص ريتشخ ي ک نشانگر بالقوه برا يممکن است 
ژنت سطح  پي  عنوانبه ز  ين  يکي در  عامل  برا   ينيبش يک    ي کننده 

سم  يمورف   يپلن  يب ارتباط    ).١٨(  باشدمطرح    ي ماريب  ييشناسا
C159T  ژن  CD14  ب حاد  ي ماري با  و    ي اسکندر  توسط  بروسلوز 
سم  يمورف   ي نشان دادند که پل  هاآن .  مورد مطالعه قرار گرفت   همکاران

در    ي معنادارارتباط    CD14ژن    C159Tگاه  يجا حاد  بروسلوز  با 
ا يجمع دارا يت  افراد  و  داشته   استعداد   ي دارا   TTپ  يژنوت  ي ران 

را    Tحضور آلل    هاآن .  باشنديمابتلا به بروسلوز حاد    ي برا   ي شتريب
  ).٢٤( نمودند يمعرف ي ماريبابتلا به  ي برا  ک فاکتور خطري عنوانبه

  يارتباط پل  يبه بررس،  و همکاران  ي شاهرخ آباد  ي گريد  در مطالعه
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ت  يروس در جمع يبا عفونت کرونا و CD14 ژن   C159Tسم  يمورف
پ يژنوت  يکه فراواننشان داد    هاآن   پژوهش   جيپرداختند. نتامشهد  

CT  سم  يمورف   يپل  بوده و   هاژنوتيپ ر  ي شتر از سايب  ي معنادار  طوربه
C159T    ژنCD14   پ  يداشته و ژنوت   مؤثرارتباط    ي ماريبا بروز بTT  

عنوان   هاآن ن يروس دارد. همچن ي با عفونت کرونا و ي دارمعنيرابطه 
).  ٢٥( باشدي م ي ماري ب ي برا  يک فاکتور خطر احتمالي Tکردند آلل  

ارتباط    Roy،  ک مطالعهيدر     ي معنادارو همکاران نشان دادند که 
پليب ب  CD14ژن    C159Tسم  يمورف   ي ن  کبد  ي ماري با    ي اختلال 

الکل چرب  دارد.  ي(کبد  وجود  ب   هاآن )  که  کردند    ي بالاان  يعنوان 
CD14    ت به مصرف الکل  يمرتبط بوده و حساس  يالتهاب  ي هاپاسخ با

دارا  افراد  سايب  TTپ  يژنوت  ي در  از   ها آن.  است.  هاژنوتيپ ر  يشتر 
داشته  قرار    ي شتر در معرض اختلال کبدين افراد بيگزارش دادند که ا 

 يهاسيتوکين باعث بالا رفتن سطوح گاه ي ن جايدر ا  Tحضور آلل   و
ماران  ي در ب  يضد التهاب  ي هاسيتوکين و کاهش سطح    يش التهابيپ

ک مطالعه  يو همکاران در   Zhang  ). ٢٦(  گرددي م  يکبد چرب الکل
با خطر سکته    CD14ژن    C159Tسم  يمورف  يز ارتباط پليمتا آنال

نشان   هاآنجه مطالعه  يقرار دادند. نت   يک را مورد بررسيسکميا   ي مغز
با خطر    CD14ژن    C159Tسم  يمورف   ين پليب  ي معنادارداد ارتباط  
  ). ٢٧( وجود نداردک يسکم يا  ي سکته مغز
متاآناليدر   مطالعه  ب ،  گريد   ز يک  پليارتباط  سم  يمورف   ي ن 
C159T    ژنCD14  ب در  يسپس  ي ماريبا  آس يجمع ک  يس    ييايت 
 گزارش دادند   هاآن .  قرار گرفت   يمورد بررس  همکاران  Renتوسط  

ب پليکه  ب  CD14ژن    C159Tسم  يمورف   ي ن  س  يسپس   ي ماري با 
پ ينشان داد که ژنوت  هاآنج مطالعه  يوجود دارد. نتا  ي معنادارارتباط  

TT   افزا در    ).٢٨(  شوديم  يي ايت آسيدر جمع  س يش سپسيباعث 
د ب  andap  ي گري پژوهش  ارتباط  همکاران  پليو  سم  يمورف   ي ن 

C159T    ژنCD14  نشان   هاآن لوپوس را مطالعه نمودند.    ي ماريب   با
ارتباط   که  بيب  ي دارمعنيدادند  پل  ي مارين  و  سم  يمورف   يلوپوس 

C159T    ژنCD14   ن عنوان کردند که آلل  يوجود دارد. همچنT    با
دارا  افراد  و  داشته  ارتباط  لوپوس  به  ابتلا    TTپ  يژنوت  ي استعداد 

  ).٢٩( باشنديم مستعدترر افراد ينسبت به سا
مختلف  ينتا مطالعات  در  متفاوت    ري تأث  دهندهنشان   احتمالاً ج 

فاکتورها مح  يکي ژنت  ي متفاوت  ب  طيو  ا باشديم  ي ماريبا  در  ن ي. 

مورد    CD14ژن   ي ه پروموتريدر ناح  ي ک جهش عملکرديمطالعه  
  CD14ژن   ي عملکرد ي سم هايمورف ير پليقرار گرفت و سا يبررس

مورد مطالعه    ي ماري ب  ي بر رو  يطيمح  ي فاکتورها  ري تأثن  يو همچن 
 ازجمله مطالعه ما   ي هات يمحدوددر نظر گرفتن  با    قرار نگرفته است.

جمع بودن  همچن   ت يکوچک  عامل  نيو  چند  به  توجه  بودن    يبا 
پپت  ي ماريب پ   ک يزخم  پاتوژنز  آني چيو  بهين،  ده  رو  از  بر    ي مطالعه 

در   تربزرگ  ي هات يجمع در   مختلف ي سم ها در ژنهايمورف  ي ر پليسا
  .باشديم ران يا  متفاوتمناطق 
  TTپ  ين ژنوتيب  ي دارمعني ج مطالعه ما نشان داد که ارتباط  ينتا

ک همراه  يزخم پپت ي ماري با ب CD14ژن   C159Tسم يمورف يدر پل
  راني ت شمال ا يلان از جمع يگاستان    در  ي لوريکوباکترپ يبا عفونت هل

  عنوانبه را    Tآلل   توانيمج بدست آمده  ي وجود دارد. با توجه به نتا
زخم   ي ماريب سک ابتلا بهيش ريافزا  ي برا  ياحتمال ک فاکتور خطري

ت مطالعه شده مطرح  يدر جمع  ي لوريکوباکترپ يو عفونت هل  کيپپت 
و   CD14ژن در  ي عملکرد ي سم هايمورف  يپلر يسا ييشناسا نمود.

  گر ي کديبر    هاآن متقابل    ري تأثو    يمنير ا ي مسل در  يدخ  ي ر ژنهايسا
  ي ماري ب  ي و مولکول  يکيژنت   ي رهاي درک ما را نسبت به مس  توانديم
  د. يشتر نمايب

  
  :يدانتشکر و قدر

ارشد خانم طناز کمونه    يان نامه کارشناس يپا  حاصلن مقاله  يا 
واحد تنکابن   يدانشگاه آزاد اسلام يليلات تکم ياست. از بخش تحص

م.  يکمال تشکر را دار يک مولکوليقات ژنتي شگاه تحقيو پرسنل آزما
افراد    هيکلت از  يدر نهاو    ياز تمام پزشکان و پرسنل مراکز آندوسکوپ

  م.ينمائ  يم  ي ن پژوهش سپاس گزاريمار و سالم شرکت کننده در ا يب
  :قيتحق يت ماليحما
 . نداشت  يمال ين مطالعه حاميا 

  :تضاد منافع
ن مطالعه تضاد منافع وجود  يدر ا که  دارندي مسندگان اعلام ينو
  ندارد.
  :يات اخلاقظملاح
از  يا  پس  مطالعه  پزشکي کم  دييتأن  در  اخلاق  پژوهش    يته 

اسلام آزاد  شناسه    يدانشگاه  با  تنکابن  واحد 
IR.IAU.TON.REC.1398.008  .انجام شد  
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Abstract 
Background & Aims: Peptic ulcer disease causes open sores in the lining of the stomach or duodenum. 
Helicobacter pylori infection is the main cause of gastrointestinal ulcers. CD14 is a pattern recognition 
receptor in the cell membrane that identifies bacterial products and plays a key role in the early stages 
of immune and inflammatory responses. The aim of this study was to investigate the association between 
the C159T polymorphism of the CD14 gene in patients with peptic ulcer and Helicobacter pylori 
infection. 
Materials & Methods: In this case-control study, 137 patients with peptic ulcers and 123 healthy 
individuals were evaluated. Genomic DNA was extracted from gastric biopsies, and genotypic 
frequency in patients and the control group was determined using the Tetra primer ARMS-PCR method. 
Data analysis was performed using SPSS v.26 software. 
Results: The frequency of CC, CT, and TT genotypes in patients was 24.8%, 41.6%, and 33.5%, 
respectively, while in healthy individuals, it was 8.9%, 43.1%, and 47.3%, respectively. Statistical 
analysis revealed a significant relationship between the C159T polymorphism of the CD14 gene and 
peptic ulcer disease and Helicobacter pylori infection (P = 0.0003). 
Conclusion: The results of the statistical analysis showed that the presence of the T allele at the C159T 
position of the CD14 gene is considered a risk factor for peptic ulcer disease and Helicobacter pylori 
infection. However, further studies on other CD14 gene polymorphisms and larger populations are 
needed. 
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Address: Department of Cell and Molecular Biology, Faculty of Biological Sciences, Tonekabon 
Branch, Islamic Azad University, Tonekabon, Iran 
Tel: +981154271105  
Email: zahmatkesh.rasoul@gmail.com 
 

 
SOURCE: STUD MED SCI 2024: 35(4): 273 ISSN: 2717-008X 

 
 

This is an open-access article distributed under the terms of the Creative Commons Attribution-noncommercial 4.0 International 
License which permits copy and redistribute the material just in noncommercial usages, as long as the original work is properly 
cited. 

 
1 MSc Department of Cell and Molecular Biology, Faculty of Biological Sciences, Tonekabon Branch, Islamic 
Azad University, Tonekabon, Iran 
2 Asistant Professor, Department of Cell and Molecular Biology, Faculty of Biological Sciences,Tonekabon 
Branch, Islamic Azad University, Tonekabon, Iran (Corresponding Author) 


